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معزفت انطلاب ن همعنيت بنشز أفكار رسائم انماجستيز وانذكتىا"  باحث ورسانت دوريت "

 فى مجال انهنذست انطبيت حذيثتانانعهميت بانتخصصاث انمختهفت نهسادة الأساتذة والإتجاهاث 

Efficient Compression for DNA Sequences using Tree of Files 

 ضغط  فعال لسلاسل الحمض النووى بإستخدام شجرة من الملفات

 د/ نور سعيد إبراهيم بكر                                                      دكتوراه الفلسفةرسالة / 

التى نتجت عن آلات تسمسل الحمض  (Genetic Data)إن الكميات الهائمة من البيانات الجينية 
 (Effective Storage)الحديثة تمثل تحديا صعبا لمتخزين الفعال  (DNA sequencers)النووي 

هذه البيانات ذات قيمة لمرؤى التي تسمح بصحة أفضل  .(Fast Transmission) والنقل السريع
للأفراد والسكان ككل، وسوف تستمر في أن تكون ذات فائدة في المستقبل مع نمو المعرفة 

في  (WinZip, WinRAR)مثل  فشمت أدوات الضغط المتعارف عميها .بعد يوم اً يومالطبية 
لما لها من البيانات الجينية ضغط بأدوات خاصة من قبل وقد اُقترحت  .مواجهة هذا التحدي

  .الكثير من الوقتإستهلاك ولكن عمى حساب خصائص مختمفة عن باقى البيانات 

ولا يمزمها  (Loss-Less Compression)قدمت الرسالة طريقة مبتكرة وسريعة لمضغط بدون خسارة 
ووقت  (Compression Ratio)وذلك لتحسين نسبة الضغط  (Reference-Free)سمسمة مرجعية 

لسلاسل الحمض النووي باستخدام كلا من شجرة من الممفات  (Compression Time)الضغط 
وهذه الطريقة تتألف  ،(gzip, Bzip2, 7z)وبعض أدوات الضغط المستخدمة للاغراض العامة وهي 

الخطوة الأولى هي توليد شجرة من الممفات  من ثلاث خطوات معالجة قبل تطبيق هذه الأدوات.
وأخيرا  (Largest Binary File)ثم تقميل حجم أكبر ممف ثنائي  (Tree of Binary Files)لثنائية ا

  .(Symbolic Files) تحويل كل هذه الممفات الثنائية إلى ممفات رمزية

 (gzip, Bzip2, 7z)لكل من تحسن معدل ضغط الطريقة و أظهرت النتائج التحقق من صحة 
عمى التوالي في المتوسط وبسرعة  (%5.69 ,%7.12 ,%6.59) لسلاسل الحمض النووي بنسبة

 .عالية تعادل عشرة أضعاف أفضل الطرق المتاحة


